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Objetivo:

Deteccion Molecular mediante PCR de los genes de Resistencia kpc y ndm en enterobacterias resistentes a
los carbapenemes

Introduccion:

La resistencia extrema y la panresistencia a los antibioticos es, en la actualidad, una grave amenaza para la salud
de los pacientes y para la salud publica. La emergencia y diseminacion de enterobacterias productoras de
carbapenemasas, es una de las principales causas que contribuyen a esta situacion. El maximo impacto de esta
problematica se debe a la dispersion de cepas portadoras de genes de resistencia kpc y ndm, por lo que es de
vital importancia el diagndstico rapido y preciso del mecanismo de resistencia en estas cepas para poder tomar las
medidas necesarias para el tratamiento de estos pacientes, y para el control de |la diseminacion de las mismas

Materiales y métodos:

Se estudiaron 100 cepas aisladas en el periodo comprendido entre abril 2015 y abril 2016. El antibiograma se
realizd por método manual y automatizado Vitek 2C (BioMeriux). A las cepas con resistencia a imipenem,
meropenem o ertapenem, se le efectuaron las pruebas de doble disco con acido boronico y EDTA vy el test de
Hodge modificado. La confirmacion molecular se realizdo por PCR convencional, utilizando oligonucledtidos
especificos para la deteccidon del gen kpc (a las cepas boronico positivo) y ndm (a las cepas EDTA positivo) segun
protocolo de Pasteran. F y cols de Anlis Malbran.

Resultados:
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Conclusiones:

Ante la emergencia de estos mecanismos de resistencia en enterobacterias causante de brotes con un aumento
en la morbimortalidad intrahospitalaria, fue muy importante para nuestro Hospital la implementacion de la
identificacion molecular de los genes de resistencia kpc y ndm. Esto nos permitio, ademas de acortar los tiempos
del diagnostico confirmatorio, realizar una vigilancia epidemiologica mas eficaz, dado que tuvo un impacto directo
en el diseno de intervenciones de control y prevencion en el aislamiento de los pacientes, para evitar la rapida
diseminacion horizontal de elementos moviles que portan los genes de resistencia, lo cual representa un
problema de alto impacto en la Salud Publica.



