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INTRODUCCION. Los rinovirus humanos (HRVs), pertenecientes a la familia Picornaviridae, son
patégenos causantes de infecciones del tracto respiratorio superior e inferior. Desde el punto
de vista filogenético se clasifican en tres especies, HRV-A, HRV-B y HRV-C, y en mas de 100

genotipos que presentan una elevada diversidad genética.

OBJETIVO

Caracterizar la diversidad de especies y genotipos de HRVs circulantes en la ciudad de Santa Fe,
durante 2010-2011.

MATERIALES Y METODOS

Se estudiaron HRVs detectados mediante RT-PCR en aspirados nasofaringeos de pacientes
menores de 15 afios internados en hospitales de Santa Fe con infeccidn respiratoria aguda.

La tipificacion se basé en la amplificacion de un fragmento de 542 pb, conteniendo las regiones
VP4/VP2, y en la secuenciacidn en ambas direcciones. La determinacion de las especies se
efectué comparando las secuencias obtenidas con otras depositadas en NCBI GenBank. Las
reconstrucciones filogenéticas se realizaron por el método de Maximum Likelihood.

RESULTADOS
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(dias, mediana) 15) 9) 13) cjes de HRVs circularon en la ciudad de Santa Fe durante 2010-

2011, observandose una predominancia de la especie HRV-A. Se detect6 una elevada diversidad
de genotipos, 28 genotipos, correspondiendo el 63% (18 genotipos)a HRV-A, 4 en HRV-B y 6 en
HRV-C.




